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Atualizacao Epidemioldgica Semanal sobre COVID-19
25 de fevereiro de 2021

Edicao especial: definicoes de trabalho propostas para variantes de interesse
e variantes de preocupac¢ao do SARS-CoV-2

Esta edigdo especial é complementar ao documento 23 February Weekly Epidemiological Update
[Atualizacdo Epidemioldgica Semanal de 23 de fevereiro], que incluiu um panorama global e regional das
tendéncias de casos e mortes por COVID-19, e atualizagcdes com foco especial nas variantes de preocupacao
do SARS-CoV-2 e nas recomendacdes de politicas de vacina¢do contra a COVID-19 da OMS.

A seguir, apresentamos as definicdes de trabalho para variantes de interesse e variantes de preocupacao

do SARS-CoV-2 e as a¢les relacionadas que a OMS pretende tomar para apoiar os Estados-Membros, seus
institutos nacionais de saude e laboratdrios de referéncia, bem como recomendacbes de a¢des a serem
tomadas pelos proprios Estados-Membros. Isso inclui orientagdes gerais e ndo exaustivas sobre a priorizacao
de variantes de maior relevancia de saude publica, no contexto de uma transmissdo mais disseminada do
SARS-CoV-2, e os mecanismos de resposta e medidas sociais e de saude publica estabelecidos.

¢ O limite para determinacdo de uma variante de interesse é relativamente baixo, para que se mantenha
uma vigilancia mais sensivel para variantes potencialmente importantes.

¢ O limite para determinacdo de uma variante de preocupacdo é alto, para que a atencdo e os recursos
figuem concentrados nas variantes com maiores implicacdes de saude publica, reduzindo ruidos e
evitando o desvio injustificado de recursos limitados.

Essas definicbes serdo revisadas periodicamente e atualizadas sempre que necessario.

Definicao de trabalho para “variante de interesse do SARS-CoV-2”

Um isolado do SARS-CoV-2 serd uma variante de interesse caso seja fenotipicamente diferente em

comparacdo a um isolado de referéncia, ou caso tenha um genoma com mutacées que levem a alteracoes
de aminoacidos associadas a implicacGes fenotipicas estabelecidas ou suspeitas?;

caso tenha sido identificada como causadora de transmissdo comunitaria?/varios casos/clusters de
COVID-19, ou caso tenha sido detectada em vdrios paises;

AlteracOes fenotipicas incluem alteragGes na epidemiologia, antigenicidade ou viruléncia, ou alteragGes com o potencial de
gerar um impacto negativo nos métodos diagndsticos, vacinas, terapias ou medidas sociais e de saude publicas disponiveis. A
OMS fornecera orientacgdes sobre alteracGes em aminodcidos associadas a implicagGes fenotipicas estabelecidas ou suspeitas,
que poderdo ser embasadas por um banco de dados das principais alteragdes em aminoacidos, ou pela literatura cientifica.
Consulte WHO public health surveillance for COVID-19: interim guidance [Vigilancia de saude publica para COVID-19: orientagdo
provisdria da OMS] para obter as definicses.


https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---23-february-2021
https://www.who.int/publications/m/item/weekly-epidemiological-update---23-february-2021
https://www.who.int/publications/i/item/who-2019-nCoV-surveillanceguidance-2020.8
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caso tenha sido considerada uma variante de interesse pela OMS mediante consulta ao Grupo de Trabalho
de Evolucao Viral do SARS-CoV-2.

Principais a¢Oes de Estados-Membros, caso uma variante de interesse seja identificada:

¢ Informar a OMS, por meio de canais de notificacdo existentes dos Escritérios Nacionais e Regionais da OMS,
com dados auxiliares sobre casos associados a variante de interesse (pessoa, local, momento, caracteristicas
clinicas e outros fatores relevantes).

e Enviar sequéncias gendmicas completas e metadados associados para um banco de dados de dominio
publico, como o GISAID.

e Realizar investigacdes de campo para melhorar o entendimento dos impactos potenciais da variante de
interesse na epidemiologia da COVID-19, gravidade da doenca, efetividade de medidas sociais e de saude
publica ou outras caracteristicas relevantes.

e Realizar avalia¢des laboratoriais ou contactar a OMS para obter suporte na condugao de avaliagbes
laboratoriais sobre o impacto da variante de interesse em métodos diagndsticos, respostas imunoldgicas,
neutralizacdo de anticorpos e outras caracteristicas relevantes.

Principais agdes da OMS para uma potencial variante de interesse:

¢ Avaliacdo pela OMS, mediante consulta ao Grupo de Trabalho de Evolugdo Viral do SARS-CoV-2 e, caso os
critérios sejam atendidos, designagdao como variante de interesse.

e Se necessario, conduzir investigacoes laboratoriais coordenadas com Estados-Membros e parceiros?.

e Estudar a epidemiologia global da variante de interesse.

e Monitorar e rastrear a propagacao global da variante de interesse.

Definicao de trabalho para “variante de preocupacao do SARS-CoV-2”

Uma variante de interesse (definida acima) serd uma variante de preocupacdo caso, por meio de andlise
comparativa, seja demonstrada sua associac¢ao a:

e aumento da transmissibilidade ou alteragdo prejudicial da epidemiologia da COVID-19;
e aumento da viruléncia ou altera¢do da apresentacgao clinica da doenca; ou
¢ reducgdo da eficacia das medidas sociais e de saude publica ou dos métodos diagndsticos, vacinas e terapias

disponiveis.

ou

caso seja considerada uma variante de preocupacao pela OMS, mediante consulta ao Grupo de Trabalho de
Evolucdo Viral do SARS-CoV-2.

3 O sistema de laboratérios de referéncia da OMS para o SARS-CoV-2 sera disponibilizado em apoio aos Estados-Membros que
ndo possam realizar investigacGes laboratoriais em seu proprio territério, quando necessario.


https://www.gisaid.org/

Principais agdoes da OMS para uma potencial variante de preocupacao:

e Avaliacdo e, caso os critérios tenham sido atendidos, designacdao como varidvel preocupante.

e Avaliagdo pelo Grupo de Trabalho de Evolugao Viral e, se necessario, coordenacgdo de investigacbes
laboratoriais adicionais com os Estados-Membros e parceiros®.

e Avaliacdo rapida de risco, se necessario.

e Divulgar novas designagdes e achados aos Estados-Membros e ao publico por meio de mecanismos
estabelecidos.

e Analisar as orienta¢des da OMS, publicadas por meio de mecanismos estabelecidos da OMS, e atualiza-las,
se necessario.

Principais agdes dos Estados-Membros caso uma variante de preocupacao seja identificada:

* Notificar os casos/clusters iniciais de infec¢do pela variante de preocupag¢do a OMS usando o mecanismo de
Regulamento Sanitario Internacional (RSI).

e Enviar sequéncias gendmicas completas e metadados associados para um banco de dados de dominio
publico, como o GISAID.

e Quando houver capacidade para tal, e em coordenagdo com a comunidade internacional, realizar
investigacOes de campo para melhorar o entendimento dos possiveis impactos da variante de preocupagao
na epidemiologia da COVID-19, gravidade dos casos, efetividade das medidas sociais e de saude publica ou
outras caracteristicas relevantes.

e Realizar avalia¢cdes laboratoriais ou contactar a OMS para obter suporte na condugao de avaliagbes
laboratoriais do impacto da variante de preocupa¢dao em métodos diagndsticos, respostas imunoldgicas,
neutralizacdo de anticorpos ou outras caracteristicas relevantes.

Recomendagoes da OMS

A OMS, em cooperacao com autoridades nacionais, instituicdes e pesquisadores, continuard monitorando
eventos de saude publica associados as variantes do SARS-CoV-2, e publicard atualizacées na medida em
gue novas informacoes forem disponibilizadas. Mais informacdes histéricas sobre variantes de preocupacao
estdo disponiveis no documento Disease Outbreak News [Noticias sobre Surtos de Doencas] e nas edi¢cées
mais recentes da Weekly Epidemiological Update [Atualizacdo Epidemioldgica Semanall.

Recomenda-se que autoridades nacionais e locais continuem reforcando as atividades atuais de controle
da doencga, incluindo vigilancia epidemioldgica, testagem estratégica e intensificacdo do sequenciamento
sistematico de rotina de amostras significativas de isolados de SARS-CoV-2 em cada pais, sempre que
possivel. A OMS esta trabalhando para ampliar globalmente a capacidade de sequenciamento, e publicou
um guia completo de implementacdo e um esquema de monitoramento de risco para apoiar os paises no
estabelecimento de programas de alto impacto para sequenciamento de variantes do SARS-CoV-2, visando
maximo impacto na saude publica. Caso a capacidade de sequenciamento seja limitada, a OMS recomenda
gue os paises aproveitem outros sistemas regionais e redes laboratoriais existentes para fins de suporte

e capacitacdo. A OMS esta acompanhando as mutac¢ées desde o inicio da pandemia. Em junho de 2020, a
OMS criou um Grupo de Trabalho de Evolucdo Viral do SARS-CoV-2, especificamente para analisar as novas
variantes. Juntamente com os Estados-Membros e parceiros, um esquema global de monitoramento de
risco foi estabelecido para:



https://www.who.int/csr/don/31-december-2020-sars-cov2-variants/en/
https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019/situation-reports
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
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e coordenar e harmonizar um sistema global de monitoramento e avaliacdo de variantes do SARS-CoV-2 e dos
respectivos impactos;

e identificar prioridades criticas, limites e gatilhos para tomada de decisao;

e definir um mecanismo de coordenac¢dao multidisciplinar para coletar, analisar e compartilhar dados para
embasamento da tomada de decisao, inclusive para programas de vacinagdo; e

e aproveitar e aprimorar as redes técnicas e grupos de especialistas existentes.

A resposta holistica contra a transmissao de todas as variantes do SARS-CoV-2 deve continuar. As medidas
sociais e de saude publica e as medidas de prevencao e controle de infec¢cdo (PCl) atualmente adotadas em
estabelecimentos de saude e fora deles permanecem comprovadamente eficazes contra todas as variantes
de preocupacdo identificadas até o momento. A OMS continua recomendando que a aplicagdo e o ajuste
das medidas sociais e de saude publica e das medidas de PCl sejam embasadas por andlises detalhadas de
indicadores epidemioldgicos no nivel mais local possivel, e por estudos e investigacdes de surtos de doencas
realizados pelos Estados-Membros (para mais informacgdes, consulte nossas orientacoes técnicas).

Orientagoes técnicas e outros documentos

e COVAX Statement on New Variants of SARS-CoV-2 [Declaragao do Covax sobre novas variantes do
SARS-CoV-2]

e SARS-CoV-2 genomic sequencing for public health goals: Interim guidance, 8 January 2021 [Sequenciamento
gendmico do SARS-CoV-2 para fins de saude publica: Orientagdo provisoria, 8 de janeiro de 2021]

e Genomic sequencing of SARS-CoV-2: a guide to implementation for maximum impact on public health
[Sequenciamento gendmico do SARS-CoV-2: guia de implementagdo para maximo impacto na saude
publica]

e Q&A on Coronavirus disease (COVID-19): Virus Evolution [Perguntas e respostas sobre a doenga do novo
coronavirus (COVID-19): Evolugdo Viral]

e Disease Outbreak News — SARS-CoV-2 Variants =31 December 2020 [Noticias sobre surtos de doengas —
Variantes do SARS-CoV-2 —31 de dezembro de 2020]

e Weekly Epidemiological Updates — From 12 January to date [Atualizacdes epidemiolégicas semanais —de 12
de janeiro até o presente]
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https://www.who.int/publications/i/item/considerations-in-adjusting-public-health-and-social-measures-in-the-context-of-covid-19-interim-guidance
https://www.who.int/news/item/08-02-2021-covax-statement-on-new-variants-of-sars-cov-2
https://www.who.int/publications/i/item/WHO-2019-nCoV-genomic_sequencing-2021.1
https://www.who.int/publications/i/item/WHO-2019-nCoV-genomic_sequencing-2021.1
https://www.who.int/publications/i/item/9789240018440
https://www.who.int/news-room/q-a-detail/sars-cov-2-evolution
https://www.who.int/news-room/q-a-detail/sars-cov-2-evolution
https://www.who.int/csr/don/31-december-2020-sars-cov2-variants/en/
https://www.who.int/emergencies/diseases/novel-coronavirus-2019/situation-reports
https://creativecommons.org/licenses/by-nc-sa/3.0/igo

